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Lajiméiiritys Luke:n néytteistii

Tutkimme ndytteistd 17 mikorosatelliittilokuksen muuntelun ja vertasimme sit4 suden ja koi-
ran viiteaineistoon, jotka ovat genotyypitetty samojen lokusten suhteen, Sus1ame|st0mme
koostui 297 susiyksilostd, jotka Jouni Aspin tutkimusryhmé on julkaissut aikaisemmin',
Koira-aineistomme koostui 78 kmrayksﬂdsth jotka edustavat Suomessa yleisesti tavattavia
koirarotuja (43) ja lisiksi susikoira- ja laikarotuja (35). Tdmén a1ne1ston avulla arvioimme
todenndkdisyyden nédytteiden alkuperélle Bayeslaisella menetelmalla, Kaytinnossa madri-
timme todennakdisyyden sille, ettd ovatko niytteet alkuperéltisn susia, koiria tai ndiden suo-
ria risteymis (F1). Analyysin perusteella kaikki tutkitut niytteet ovat suurella todennii-
koisyydelld (>99.9 %) susia.

Tutkitut néytteet:

12558-tis-Ind_001
12561-tis-Ind_002
12569-tis-Ind_003
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